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1. Zweck und Zielgruppe

Der vorliegende Leitfaden beschreibt wie die liber die Workflows erfassten Daten im LIMS
nachtraglich korrigiert werden kénnen. Der Leitfaden richtet sich gleichermaRen an Study Nurses und
MTLAs, die im NUM-LIMS dokumentieren.

2. Vorbedingungen

Die zu korrigierenden Daten sind bereits im LIMS erfasst.

3. Ablauf der Dokumentation

3.1 Datenkorrekturen zur Probengewinnung

Die Schritte 1-2, das Navigieren in die Patientenakte, werden immer ausgefihrt, der Schritt danach
richtet sich nach der Anpassung (Schritt 3 flir Probenbegleitschein, Schritt 4 fur die Visite).

Schritt 1: Patientensuche

Patient = Patientensuche = Eingabe LIMSPSN oben = Suchen

Patienten ID:
| LIMSPSN

CentraXX Patienten ID:

i

Vorname:

= Patient « Probe -« Stug

Nachname:

Patientensuche
Geburtsdatum:

Mehrfachbearbeitung

UniversalAtibut:
Codierung \

- Quellsystem:
Diagnosen FGiic wibien S P

Dokumente

Messdaten

Patientenregistrierung

Patientenzusammenfihrung

. Universal-Attribute m

Schritt 2: Offnen der Patientenakte

Patient im Suchergebnis auswahlen und Patientenakte tGber den orangefarbenen Button 6ffnen
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Schritt 3: Korrektur der Daten aus dem Probenbegleitschein
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Reiter Messdaten auswahlen, ggf. in der obersten Zeile bei Messprofil nach “NUM

Probenbegleitschein” filtern und einen Begleitschein auswahlen

N e

L = i e

Stammdaten = Episoden  Codierung Diagnosen  Dokumente  Universal-Attribute @ Proben  Studien Leistungen  Benutzerzugr

o

L EELLEIEH ELEESTLEE Monitoring

i Messbefunde

|#2| Name

Biomaterial-
Begleitschein_07.04.2017

15:07:40

Biomaterial-
Begleitschein_07.04.2017
15:26:58

Biomaterial-
Begleitschein_07.04.2017
15:27:13

Biomaterial-

Begleitschein_07.04.2017
15:27:35

|42 Messprofil

DZHK Probenbegle = |

DZHK
Probenbegleitschein
(Version: 10)

DZHK
Probenbegleitschein
(Version: 10)

DZHK
Probenbegleitschein
(Version: 10)

DZHK
Probenbegleitschein
(Version: 10)

|42 Befunddatum & |:: Episode

|42 Kategorie

|2 Befundtyp

07.04.2017 15:07

07.04.2017 15:26

07.04.2017 15:27

07.04.2017 1527

~

Ausgewihlten Probenbegleitschein bearbeiten

Labor

Labor

Labor

Patient

Patient

Patient

Fatient

(X[ |58

[=] Blut- und Urinprobe

Blutentnahme durch:

Diana Sprechert

Position bei der Blutentnahme ?
sitzend

Zeitpunkt der Urinabgabe (Klinik):
07.042017 |& | 1415 @)
Ernahrung parenteral?:

nein

Zeitpunkt der Blutentnahme:

07.04.2017

v 10,00

=) (1420 @

Zeiltlicher Abstand zur letzten Nahrungsaufnahme?:

<8 std

Bei Frauen: Menstruation bei der Uringewinnung?:

bt nein

Blutentnahme:
venos

Dauer des Patienten/Probanden vor der Entnahme (min) [min]: >= 60min.

Wenn bekannt, Gesamtstunden:

2,00

[[ﬂ Myokardbiopsie ]

[=] Besonderheiten

Besonderheiten (Blut): Besonderheiten (Urin):

!
| ] speichern H Abbrechen -

Anderungen aller Parameter moglich (Versand iiber Rohrpost wird im Feld “Besonderheiten”
dokumentiert).
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ﬁ Achtung!
Werden die Entnahmezeitpunkte angepasst, miissen die Daten auch an den Proben
angepasst werden. Siehe dafiir folgenden Schritt 4 zur Visite.

Schritt 4: Korrektur Entnahmezeitpunkte und Visiten

LY

Reiter “Proben”, Primarprobe auswahlen und bearbeiten —

Stammdaten Episeden Ceodierung Diagnosen Dckumente = Universal-Attribute =~ Messdaten Studien Leistungen  Benutzerzugriffe

Fre e ————————————————————————— . m Dokumente &) Befunde

» Alle
{ o - Entnahmedatum: 07.04.2017 1
Einlagerungsdatum: 07.04.2017 1!
Bezeichnung s ID & [ CodelTyp Restmenge 2 Datum 2
c |
> Fliissigprobe (Serum) ‘ 1001450001 | e | Oml ‘ 07.04.2017 14:20 = Datum der ersten Einlagerung: 07.04.2017 1!
v [ Flussigprobe (EDTA-Plasma) 1001450102 = EDTA-Plasma Oml 07.04.2017 14:20 Eingangsjanm. .07 042017 1}
>
v @ Flussigprobe (Buffy Coat) Buffy Coat 212 Aliquots e Organisationseinheit: Universititsk
A Flassigprobe (Buffy Coat) 1031062292  Buffy Coat 300,00yl 07.04.2017 15:29
. x CentraxX Proben ID: 3579
A Flussigprobe (Buffy Coat) 1031062300 | Buffy Coat 300,00yl 07.04.2017 15:29 —~
v @ Flassigorobe (EDTA-Plasma) EDTA-Plasma P : Proben 1D 401200008
A Flussigprobe (EDTA-Plasma) 1031082242 EDTA-Plasma 300,00 pl | 07.04.2017 15:29 L 82 L
A Flissigprobe (EDTA-Plasma) 1031062298 EDTA-Plasma 300,00 gl 07.04.2017 15:29 Visiten-Nr- 01
A Flussigprobe (EDTA-Plasma) 1031062250 EDTA-Plasma 300,00 pl 07042017 1529 Probenstatus:
A Flussigprobe (EDTA-Plasma) 1031062258  EDTA-Plasma 300,00 yl | 07.04.2017 15:29
A Flussigprobe (EDTA-Plasma) 1031062266  EDTA-Plasma 300,00 yl  07.04.2017 15:29 - Diagnose:
A Flussigprobe (EDTA-Plasma) 1031082274 EDTA-Plasma 300,00 pl  07.04.2017 15:29 - Histologie-Nr.-
A Flussigprobe (EDTA-Plasma) 1031082226 = EDTA-Plasma 300,00yl 07.04.2017 15:29 Auftragsnummer:
A Flussigprobe (EDTA-Plasma) 1031062282 EDTA-Plasma 300,00 pl  07.04.2017 15:29 ,H Lot Nr-
A Flussigprobe (EDTA-Plasma) 1031062234 EDTA-Plasma 300,00 pl | 07.04.2017 15:29 e _ .
~ 5 Patienteneinwilligung:
A Flussigprobe (EDTA-Plasma) 1031062280 EDTA-Plasma 300,00 pl  07.04.2017 15:29
» I Flussigprobe (Gitrat) 1001450203 | Citrat Oml 07.04.2017 14:20 P 3 BT

Visiten Nr. im Textfeld editieren

(rote Box oben). Nutzen Sie dazu ausschlieBlich folgende Eintrage fir die Visiten:

NUM_BASELINE (Baseline)

NUM_SV (regulare Studienvisite)

NUM_CSV (Studienvisite bei Verschlechterung)
NUM_EV (Entlassvisite)
NUM_3M_FOLLOW-UP (3M FU Follow-Up)
NUM_6M_FOLLOW-UP (6M FU Follow-Up)
NUM_12M_FOLLOW-UP (12M FU Follow-Up)

NUM_24M_FU (24M FU Follow-Up)

Anpassen der Entnahmedaten (rote Box unten).
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CentraXX Proben ID: 2579 Diagnose: - v
Proben ID : 1001450001 Organisationseinheit:-| Universitatsklinik Hamburg-Eppendorf =
BASISSETID : 100145 Histelogie-Nr..
Visiten-Nr t 01 |
fiena li‘ Auftragsnummer:
; - - [ ]
Patienteneinwilligung: -
Probentyp: |F|ussigprobe v Anfangsmenge: 7,50 il -
Probenart: |Serum > Restmenge: 0,00 mi v
Probenbehalter: | X Konzentration: v
Probenstatus: Entnahmedatum: 07.04.2017 i 14:20 | | Exakt d *1
|Einlagerungsdatum: | 07.04 2017 @ | [15:07 | | Exakt - @
Eingangsdatum: 07.04.2017 = | 15:27 || Exakt - 1@

3.2 Datenkorrekturen zur Probenverarbeitung und Lagerung

Die Schritte 1-2, das Navigieren in die Patientenakte, werden immer ausgefiihrt, der Schritt danach
richtet sich nach der Anpassung (Schritt 3 flr die Probenbeschaffenheit, Schritt 4 fir die
Zentrifugation und dokumentierten Zeitpunkten zur Probe, Schritt 5 fiir fehlerhafte Dokumentation
der Aliquotierung).

Schritt 1: Patientensuche

Patient = Patientensuche = Eingabe LIMSPSN oben = Suchen

Patienten ID:
LIMSPSN v

| 71

CentraXX Patienten ID:
(

| i

Vorname:

«» Patient ~ Probe « St
Nachname:

Patientensuche
Geburtsdatum:

Mehrfachbearbeitung

Universal-Attribut.
Codierung [ -

- Quellsystem:
Diagnosen ‘

Dokumente

Messdaten

Patientenregistrierung

Patientenzusammenfihrung G

. Universal-Attribute

Schritt 2: Offnen der Patientenakte

Patient im Suchergebnis auswahlen und Patientenakte Gber den orangefarbenen Button 6ffnen
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Schritt 3: Korrektur der Daten zur Probenbeschaffenheit

Reiter Messdaten auswahlen, ggf. in der obersten Zeile bei Messprofil nach “NUM Laboreingang”
filtern und einen Begleitschein auswahlen

Stammdaten Episoden Codierung Diagnosen Dokumente Uniuersal-Anribute@ Proben Studien Leistungen Benutzerzugriffe

[ Monitoring

i Name

Biomaterial-
Zentrifugation_100145000107.04.2
15:29:13

Biomaterial-
Zentrifugation_100145010207 .04 21
15:29:13

Biomaterial-
Zentrifugation_100145020307.04.21
156:29:13

Biomaterial-
Zentrifugation_100145030307.04.21
15:29:13

Biomaterial-
Zentrifugation_100145040407_04.2!
15:29:13

Biomaterial-

Zentrifuaation 100146000107 0421

DZHK Laboreingan: ~ |

DZHK Laboreingang

(Version: 2)

DZHK Laboreingang
(Version: 2)

DZHK Laboreingang
(Version: 2)

DZHK Laboreingang
(Version: 2)

DZHK Laboreingang
(Version: 2)

DZHK Laboreingang

07.04.2017 15:29

07.04.2017 15:29

07.04.2017 15:29

07.04.2017 15:29

07.04.2017 15:29

07.04.2017 15:29

< Episode

i Messbefunde

=2 Kategorie

«: Befundtyp

Labor

Labor

Labor

Labor

Labor

LY

Ausgewdhlten Probenbegleitschein bearbeiten

Messbefund bearbeiten

Messprofil:

| DZHK Laboreingang

Probe (100144

Probe (10014¢

Probe (10014¢

Probe (10014%

Probe (10014%

Probe (10014¢

DZHK Laboreingang (07.04.2017 15:29)

Formularansicht

Messparameter Wert
Unauffallig ia

Lipamisch ia

Ikterisch nein
Hamolytisch nein
Triib nein
Blutig nein

[=] DZHK Laboreingang

Unauffallig: >
Name: . ja
Biomaterial-Zentrifugation_100145000107.04.2017 15: | =
- = —_— Lipamisch:
Befunddatum: T, ia
= - ET——
07.04.2017 15.23 | Exakt ! Ikterisch: B
’Bef@dfy’p: = S - nein
| Probe -~ 1| i= | ID: 1001450001 Hamolytisch:
Episode:- nein
}. tte wahlen Sie v Trub:
r nein
iz Blutig:
nein
- < ",./" -
-
-
-~
- 5 - ”
il N el
e ./
-
- =
‘ ke Speichern H Abbrechen
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Schritt 4: Korrektur zur Zentrifugation und den dokumentierten Zeitpunkten zur Probe

-

1. Reiter “Proben”, Primarprobe auswahlen und bearbeiten —

Stammdaten Episeden Ceodierung Diagnosen Dckumente = Universal-Attribute =~ Messdaten Studien Leistungen  Benutzerzugriffe

m Dokumente &) Befunde

» Alle
| Bitte wahlen Sie -
Bezeichnung LD & i codel Typ Restmenge il Datum -
»  Flissigprobe (Serum) | 1001450001 | Serum | 0mi | 07.04.2017 14:20 ]
v B Flussigprobe (EDTA-Plasma) 1001450102 EDTA-Plasma Oml 07042017 14:20 f—
v @ Flussigprobe (Buffy Coat) Buffy Coat 2/ 2 Aliquots 4
A Flussigprobe (Buffy Coat) 1031062292 Buffy Coat 300,00 yl = 07.04.2017 15:29 ~
A Flussigprobe (Buffy Coat) 1031062300 | Buffy Coat 300,00 gl 07.04.2017 15:29 —
v @ Flossigprobe (EDTA-Plasma) EDTA-Plasma Aﬂhgu’;‘g
A Flussigprobe (EDTA-Plasma) 1031082242 EDTA-Plasma 300,00yl 07.04.2017 15:29
A Flussigprobe (EDTA-Plasma) 1031062298 EDTA-Plasma 300,00 yl | 07.04.2017 15:29
A Flissigprobe (EDTA-Plasma) 1031082250 EDTA-Plasma 300,00yl 07.04.2017 15:29
A Flussigprobe (EDTA-Plasma) 1031062258 EDTA-Plasma 300,00 yl  07.04.2017 15:29
A Flussigprobe (EDTA-Plasma) 1031062266 EDTA-Plasma 300,00yl 07.04.2017 15:29 o
A Flussigprobe (EDTA-Plasma) 1031082274 EDTA-Plasma 300,00 yl = 07.04.2017 15:29 -
A Flussigprobe (EDTA-Plasma) 1031062226 EDTA-Plasma 300,00yl 07.04.2017 15:29
A Flissigprobe (EDTA-Plasma) 1031062282 EDTA-Plasma 300,00 pl = 07.04.2017 15:29 Py
A Flussigprobe (EDTA-Plasma) 1031062234 EDTA-Plasma 300,00yl 07.04.2017 15:29 U
A Flussigprobe (EDTA-Plasma) 1031062280 EDTA-Plasma 300,00 gl 07.04.2017 15:29
» [ Flissigprobe (Citrat) 1001450203 | Citrat Oml 07.04.2017 14:20

Entnahmedatum:
Einlagerungsdatum:
Datum der ersten Einlagerung:

Eingangsdatum:
Organisationseinheit:

CentraXX Proben ID:

| Proben ID:
| BASISSETID:
Visiten-Nr:

Probenstatus:

Diagnose:
Histologie-Nr.:
Auftragsnummer:

Lot Nr.:
Patienteneinwilligung:

Alter bei Probenentnahme:

07.04.2017 1:
07.04.2017 1!
07.04.2017 1!
07.04.2017 1!
Universitits}
3579
1001450001

100145
01

Zentrifugationsart anpassen (rote Box unten) und/oder den Laboreingangszeitpunkt (rote Box oben).

Beide Informationen werden automatisch von der Primarprobe zu den Aliquoten {ibernommen.

CentraXX Proben ID: 3579 Diagnose: v
Proben ID ~ £ 1001450001 Organisationseinheit: <UTivererité?kli;ikiHamburg—Eppendorf v
BASISSETID v ;10014? 7 Histologie-Nr:

V“i‘e’;\”r/ ’,'/ 4 01 ) il Adftragshummer:
i *Patienteneinwilligung: | Bitte wahlen Sie = 7
3 st
Probentyp: [FIUssigprobe "/‘ /i/‘ Anfangsmenge: 7.50 mi v
Probenart: ‘Serum ) v Restmenge: 0,00 ml v
Probenbehalter: [ tte wahlen Sie S v Konzentration: v
Probenstatus: N o? 7 Entnahmedatum: 07.04.2017 14:20 | Exakt - @
-~ ¢ r,//‘ // Einiagerung’sdatum: 07.04.2017 15:07 | | Exakt v @
- Eingangsdatum: 07.04.2017 15:27 -E;akt ) &
[-] SPREC
Primarcontainer: | Bitte wahlen Sie -
Pre-Zentrifugationszeit: | Bitte wahlen Sie - b | Exakt )
Post-Zentrifugationszeit: ‘,, itte wahlen Sie v Exakt o G}
1. Zentrifugation: | RT 10 -15 min 3.000 - 6.000 g mit Bremse (E) ~ 1107.04.2017 15:28 | | Exakt -1 ®
2. Zentrifugation: | Sie - ) Exakt - 1 Q)
~
2. Reiter “Proben”, Aliquot auswahlen und bearbeiten s
Leitfaden-Titel: LF-B-03: Datenkorrekturen im NUM-LIMS Gliltig ab: 18.03.2021

Version: V1.1

Seite 7von 9




N A p KO N netzwerk

NATIONALES universitits
KOHORTEMN medizin
NETZ

Dokumentierte Zeitpunkte (siehe rote Box) kénnen angepasst werden.

Probe bearbeiten (ID: lims_164900457) x
"I SPREC verwenden SPREC Code:
CentraXX Proben ID: 22972 Diagnose:
Proben ID - | 1034780625 fi"’ Organisationseinheit: ‘Umver’Sn;Skh;\lk Hamburg-Eppendorf =
Histologie-Nr.:
Auftragsnummer:

Patienteneinwilligung: v

Probentyp: Anfangsmenge: 300,00 ul v
Probenart: | Citrat 7 = Restmenge: 300,00 ul .
Probenbehalter: AAliquotfi‘luidX - v Konzentration: > len ! -
Probenstatus: s Entnahmedatum: 2004 2018 5
Einlagerungsdatum: 20.04.2018 a | (13:12 | | Exakt v @
Eingangsdatum: 20.04.2018 a 1141 VExakt -« 1D
Datum der Aufteilung: | 20.04.2018 | & | |13:08 | [Exakt -
Ruckiaufdatum: Er,v,,:'& t 7
[B SPREC

=] Abgabe und Lokalisation

Organ Primar: Organ Abgabe:

|~ Erweiterte Probendaten

Episode: v

| | Speichern || Abbrechen

Schritt 5: Korrektur bei falscher Zuordnung der Aliquot IDs zur Primarprobe und falscher Zeitpunkt
der ersten Einlagerung von Aliquoten

In der Software ist es nicht moglich die Daten direkt zu korrigieren. Daher miissen fehlerhaft
dokumentierte Aliquote zunachst gloscht werden und dann erneut tiber Workflow 4 erfasst werden.

Vorraussetzung: Das CSV File der Aliquotierung und ggf. das CSV File der Verdichtung sind
vorhanden!

1. Reiter “Proben” und fehlerhaft dokumentierte Aliquote makieren. Léschen Sie die fehlerhaft

dokumentierten Aliquote mit dem = -Button.
Setzen Sie das Volumen der Primarprobe auf die Anfangsmenge zurtick.
Wiederholen Sie die Dokumentation der Aliquotierung mit der korrekten Primarproben ID
und dem korrekten Aliquotier- und Einlagerungszeitpunkt (Siehe Punkt 3.4 im Leitfaden).

4. Bei Verdichtungen, wiederholen Sie die Dokumentation der Verdichtung (Siehe Punkt 3.5 im
Leitfaden)
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4. Versionshistorie
Version 1.0 Initiale Dokumentversion

Version 1.1 DZHK-Kontext entfernt
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